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RESUMEN

El objetivo de la conferencia es dar a conocer a los asistentes lo que es la
Bioinformatica, caracterizarla y establecer la importancia en la sociedad del
conocimiento, asi como revisar el nuevo campo laboral de un especialista en esa
area.

A través del tiempo, la Biologia se sirvié de varias herramientas para el logro de sus
conocimientos: La experimentacién “in situ”, con los organismos a los que deseaba
estudiar (Ejemplo: disecciones de animales, plantas y humanos). Después y de
manera complementaria hace su investigacién “in Vitro” (sinénimo de en laboratorio)
en donde reproduce los procesos biolégicos. Mas, con el tiempo, la cantidad de
informacién que maneja crecid tanto que practicamente se tornd imposible el
tratamiento de la informacién en forma manual.

Toda esa informacién, en buena medida, se almacena mediante un conjunto de
caracteres (secuencias) que representan a los diferentes organismos que estudia la
Biologia molecular. Efectivamente, después de lograda la primera secuenciacion del
DNA, la cantidad de informacién crece de manera exponencial. Solamente el auge de
la informatica, el desarrollo del Internet y los logros de la matematica, la fisica y la
quimica hicieron posible el estudio de la informacion genética con el desarrollo de
programas que aceleran el analisis de numerosas variables. Por ejemplo, puede
obtenerse toda la secuencia de moléculas que conforman el genoma de un
organismo; es decir, una especie de “manual de Instrucciones” que rige la formacién
del mismo.

Surge entonces la Bioinformatica, como una “disciplina cientifica que engloba todos
los aspectos e la adquisicion, procesamiento, distribucion, analisis, interpretacion e
integracion de la informacion biolégica” o “como el uso de técnicas y herramientas
computacionales para el analisis de la informacion biolégica” .

Es una nueva disciplina, que viene a cubrir la necesidad de manejar grandes
volumenes de informacién originada en la secuenciacion de las macromoléculas
como el ADN, proteinas y glicidos y del andlisis masivo del comportamiento de los
genes y de las proteinas.

Tiene una gran importancia ya que la Bioinformatica acelera (ya lo esta haciendo) el
trabajo del laboratorio al posibilitar analizar una mayor cantidad de informacion con
la ayuda del computador que los que puede conseguir en un experimento realizado
en laboratorio, proporcionando informacién (pistas) que luego se comprobaran en el
laboratorio. Surge asi la Investigacion “In Silico” (Por ser el silicio el material del que
estan construidos los procesadores actuales.

Demanda, como es logico pensar, de la colaboracion de disciplinas muy préximas a
la Biologia y de otras no tan préximas, como la informatica que se constituye en un
imprescindible e importante complemento, proporcionando y desarrollando
sistemas, herramientas y algoritmos para el estudio de la informacién hereditaria
con todas sus implicaciones.

También se soporta en la estadistica, fundamental en el manejo de grandes nimeros
y en la elaboracién de modelos de muchos pardmetros y en la Fisica, Quimica y
matematica para la elaboraciéon de modelos y en el andlisis de procesos al nivel
molecular.
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